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Coronavirus SARS-CoV-2
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Se sugiere iniciar el estudio con test
de antigenos para SARS CoV-2
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Confirma el diagnostico
por SARS CoV-2
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e Confirma el diagnéstico por SARS CoV-2.

Realizar RTPCR o LAMP 1
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Algoritmo 1: Diagnéstico en personas con sintomas compatibles con caso sospechoso de COVID-

Se levantan las medidas sobre
los contactos. Alslamients del
30 hasta mejoris clinica.
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DIAGNOSTICO MOLECULAR M \ j
DE COVID-19

Deteccion directa del genoma viral por técnicas
de biologia molecular (RT-PCR, LAMP, etc.)
basadas en la amplificacion especifica de
regiones del genoma de SARS CoV-2 que
incluye los genes E, N, RdRP y S. " oad

Las mue_strasrempleadas y recomendadas _ ez
para el diagnostico son las del tracto
respiratorio y saliva

- Deben procesarse en un laboratorio por personal especializado
(en ARG, requiere permiso especial)

- Requieren multiples insumos

- Infraestructura (cabina de bioseguridad)

- El tiempo hasta los resultados es variable (1 a 3 dias)




COVID EN EL LABORATORIO

1- uspénsién de 2- Extraccion de RNA

hisopados viral (manual/
automatizada)

4- Validacion técnica
y clinica del resultado

cobas 7 A8

3- RT/PCR

PCR A: ORF1ab, N, RdRp
% PCR B: GEN E, RNP, GEN N
PCR C: GEN E, GEN N

negative sample
wpivecons PCR D: GEN E, GEN N, VAR DELTA
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ADMIMISTRATION

Molecular Tests Impacted by SARS-CoV-2 Mutations
The FDA’s analysis to date has identified the following EUA-authorized molecular tests
whose performance could be impacted by SARS-CoV-2 viral mutations:

EJEMPLOS:

Accula SARS-CoV-2 Test (Mesa Biotech Inc.)

Linea COVID-19 Assay Kit (Applied DNA Sciences, Inc.)

TagPath COVID-18 Combo Kit (Thermo Fisher Scientific, Inc.)

Xpert Xpress SARS-CoV-2, Xpert Xpress SARS-CoV-2 DaD, Xpert Omni SARS-CoV-2 (Cepheid

AMPLIFICACION DE LOS 2 GENES
PCR COVID DETECTABLE

DROPOUT DEL GEN S POR MUTACION
GEN S del69-70
PCR COVID DETECTABLE??

Nueva Variante UK/Alpha
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SECUENCIACION NGS

Amplicon sequencing Whole Genome Sequencing (WGS)
Precio de la muestra $X $XXX

1M DE LECTURAS/MUESTRA 25M - 40M DE LECTURAS/MUESTRA
Cantidad de cDNA MINIMO DE Tng RNA 150ng
requerido
Automatizacion de LIBRERIA AUTOMATIZADA NO AUTOMATIZABLE
formacion de librerias
Requiere experiencia NO Sl
en NGS
Analisis MAPEO ELIMINACION DE SECUENCIAS DEL HOSPEDADOR

ENSAMBLAJE MAPEO
BUSQUEDA DE VARIANTES ENSAMBLAJE
BUSQUEDA DE VARIANTES




SECUENCIACION SANGER

GEN S COMPLETO

RNA

purification

Amplicon
generation

Cycle
sequencing

..

Capillary

electrophoresis Anaiysis

' A

Table 1. Sequences of M13-tagged primers for analyzing the S gene. A subset of primer pairs that focus on specific regions of the S gene can be
chosan according to researchars’ neaeds; the completa list Is provided in here. The MI3 sequence tags are highlighted in rad.

Coordinates®

20800-21562

rimer name | Forward primer seguence

| TETAAAACGACGECCAGTTGATTGRTGATTETGCAACTGTACA

Reverse
| primer nagme | Reverse primer sequence

CAGGAAACAECTATGACCTGTTCGTTTAGT TGT TAACAAGAACATCA

21421-21816

| TETAAAACGACGECCAGTAGGEETACTECTGTTATGTCTTTAAA

| CAGGAAACAGCTATGACCAAGTAGGEACTGGGTCTTCEAM

R1T75-22345

| TETAARACGACGECCAGTTREEACCAATEETACTARGAGGT

| CAGBAAACAGCTATGACCACCAGETATCCAACCTEAAGAR

22203-22697

| TETAAAACGACGGCCAGTGTGATCTCCCTCAGRETTTTTCE

| CAGEAAACAGCTATGACCACTTAAAAGTGGARAATEATECGEAN

22563-23128

| TETAAAACGACGECCARTACTTGTECCCTTTTAETGANGT

| CABEAMACARCTATGACCTGCTGATGCATETABAAGTTCA

22986-23518

| TGTAAAACGACGOCCAGTCOGGTAGCACACCTTGTAATGE

\. AGBAAACAGCTATGACCCCCCTATTAAACAGCCTGCACG

233T9-230T8

| TETAARACEACGOCCAGTACCAGETTRCTGTTCTTTATCAGD

| CAGGAAACAGCTATGACCCAGCTATTCCAGTTAAAGCACERT

M1Z

23T3T-24231

| TETAARACBACEGCCAGTAATTCTACCAGTETC TATGACCAAGAC

| CAGBAAACASCTATBACC BLACCAAAGETCCAACCABANG

28095-24623

TETAAAACGACGGCCAGTTGCAGATGLTOGOTTEATCA

CAGGAAACAGCTATGACCCACACTCTGACATTTTAGTAGCAGE

24493-25000

24B58-25360

| TBTAAAACEACOGCCABTAAATGATATCOTTTCACGTETTGACAAA

| TGTAAAACGACGECCAGTGEACACACTGETTTGTAACACAA

CAGGAAACAGCTATGACCTGAGTCTARTTCAGGTTGCARAGRA

CAGGRAAACAGCTATEGACCTTTGACTCCTTTGAGCACTGGE

25214-25700

| TETAAAACGACGECCAGTTAGGTTTTATAGCTGGCTTGATTGE

CAGGAAACAGCTATEACCCATTTCCAGCAAABCCANAGLD




SECUENCIACION SANGER
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PCR EN TIEMPO REAL

PCR GENERICA

Del 69/7T0

PCR ESPECIFICA
Del242/244

E484Q/P681R




VIGILANCIA EPIDEMIOLOGICA
DE VARIANTES DATOS DE PROYECTO PAIS l‘

http://pais.gb.fcen.uba.ar/

CABA - Frecuencia de casos reportados por semana epidemioldgica
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